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Y染色体由于其单倍体特性和群体特异性分布，成为分子人类学研究最有力的工具。利
用Y染色体可以很好地解析种族的起源、民族的分化、家族的传承。本书共分7章，系统
介绍了Y染色体在东亚族群演化过程的分子人类学研究中取得的进展。从Y染色体总单倍
群C、D、F、K在东亚的多样性分布，可知东亚人群由不同时期到达的澳大利亚、尼格
利陀、蒙古利亚、高加索4个不同种族混合而成。由单倍群0的多样性分布可知东亚的9
个民族类群（汉藏、侗傣、苗瑶、南岛、孟高棉、阿尔泰、乌拉尔、叶尼塞、古亚）的
分化过程和系属关系。利用高分辨率的Y染色体标记，以曹操家族作为示范，展示了Y染
色体在厘清和辨析家族谱系中的强大功能，开创了历史人类学的新领域。

李辉、金力编著的《Y染色体与东亚族群演化》是运用遗传学手段解析东亚族群历史的
第一部专著，具有开创性价值。可供人类学、人类遗传学、医学等领域的研究人员及相
关领域的研究生和高年级本科生参考。
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李辉，复旦大学生命科学学院教授、博士生导师。2005年在复旦大学获得中国首个人
类生物学博士学位，师从金力教授。其后在耶鲁大学从事博士后研究。现为亚洲人文与
自然研究院副院长、中国肤纹学会副会长、中国青年科技工作者协会会员、上海人类学
学会理事等。担任《调查遗传学》等6家国际学术期刊的编委。主要研究方向为：分子
人类学、历史人类学，语言人类学、法医人类学。通过学科交叉研究，详细研究了东亚
的现代人各地理种、民族系群、家族姓氏和古文明起源的遗传学基础。在《科学》、《
自然》等发表论文150多篇。

金力，中国科学院院士。复旦大学副校长、生命科学学院教授、博士生导师。1994年
获美国德克萨斯大学生物医学／遗传学博士学位。其后在斯坦福大学从事博士后研究，
曾任德克萨斯大学副教授、辛辛那提大学教授。现为德国马普学会外籍会员、国际人类
基因组组织理事、上海市遗传学会理事长、上海市人类学会理事长，以及《基因组研究
》等7家国际学术期刊的编委。主要研究方向为：医学遗传学及遗传流行病学、计算生
物学、人类群体遗传学和基因组学。通过群体遗传学研究证实了东亚现代人的非洲起源
，分析了东亚人群的适应性进化与流行病学特征。在《自然》、《科学》、《细胞》等
发表论文200余篇。
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进化

评论

论文拼一起就算写书?

-----------------------------
个别单倍群的研究还没有很深入...太贵了

-----------------------------
非常棒的一本科普书。很多人说是论文集，确实如此，但真的读起来会发现并不是想象
中的那种论文集，编纂得不错，可读性很高。

-----------------------------
对于分子人类学，现在最期待的是最后从密克罗尼西亚到中南美这一段的研究结果了。

-----------------------------
做完基因检测后找来读的，确认了，本人南方原住民。

-----------------------------
分子人类学目前比较新的发现在里面都有提到。当然文风方面很容易觉察到一部分是研
究生（？）从论文里面生硬地翻译出来的，一部分是导师自己写的，不过奥义在于对于
刚入了个门而仅仅想浅尝辄止的窝来说，有这些就够了……

-----------------------------
学术专著，大部分是研究论文，个别是综述。对认清世界面貌有帮助的书。核心研究方
法是遗传学，很清晰；语言学和历史学部分不懂，看起来合作者很牛的样子。

-----------------------------
第四章南方人群。苗瑶语族与孟高棉语系有关～



-----------------------------
太贵

-----------------------------
部分篇章可被用作史前史教材。

-----------------------------
很有趣，里面很多指标和分析方法，我们可以不看，简单略读，只看结论，至少提供了
一些思路，再结合历史文献，可以得到很多新的内容。比如袁绍写的对曹操的战斗檄文
说曹操是捡的，其实查证出来是骂人的

-----------------------------
不是科普著作，是一本论文集，不友好！好处在于了解下最新的共识。

-----------------------------
via 自博读书会

-----------------------------
方法可学，结论存疑，私货当去

-----------------------------
绮丽而珍趣的合集，人类演化中亚洲/东亚路线的细究；在分子人类学的基础上，涉及
了语言学、民族学、历史学等。

-----------------------------
民科必備。看得很歡樂。要是再說點普及知識就好了。

-----------------------------
本书对人类的演化和迁徙过程有着比较好的介绍，揭示了分子人类学的各种应用及研究
方法。其中关于Y染色体的迁徙路径、过程的介绍和研究，以及遗传学与家谱、语言相
结合的研究方法均值得注意。另外，关于人口学上的瓶颈效应的展示，颇有方法论上的
启迪意义。

-----------------------------
很科普的一本书，从分子遗传学，语言学入手，结合历史地理讲述我们从哪里来。



-----------------------------
感觉基本上是他们课题组之前的论文合集吧，不过很少有类似题目的中文总结专书。
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