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《非编码RNA》从分子生物学、生物技术，生物信息学和分子医学等对非编码RNA进行
了多角度的介绍。首先对非编码RNA的结构、性质和功能进行了一个总体评述，目的是
讨论非编码RNA的作用和由来；然后对基因组中非编码RNA识别的不同方法，形成独特
种类的染色质相关RNA，H19基因，miRNA，RNA干扰，不同的类型应激诱导的ncRNA
，snoRNA等内容进行了介绍。非编码RNA是不参与蛋白质编码的RNA的总称。虽然不
参与蛋白质的编码，但是非编码RNA却是RNA实现功能的关键。 

《非编码RNA》适用子生物技术．医学基础领域从事RNA相关研究的技术人员，也可供
相关专业研究生参考
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